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El VIH-1 se ensambla en la membrana de las células infectadas mediante un proceso regulado por
la proteina GAG, en particular por su dominio MA. En esta tesis obtuvimos evidencia de cémo este
proceso depende de los entornos dieléctricos locales tanto de la membrana como de MA. Usando
diversos modelos de biomembranas, estudiamos cdmo la presencia de ARN regula negativamente
el proceso de union. Ademas, caracterizamos un péptido derivado de GAG que altera la interaccion
proteina-membrana en ausencia del lipido PIP2. Estos datos nos permitieron proponer un modelo
para comprender la regulacién de la asociacién de MA con interfaces lipidicas.
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